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高通量基因测序结果评价要求

1 范围

本标准规定了高通量基因测序结果评价要求涉及的术语和定义、高通量基因测序结果评价的评价

指标和判定依据。
本标准适用于非单分子测序的基于DNA序列研究的连接酶法测序和聚合酶法测序的结果评价。

2 规范性引用文件

下列文件对于本文件的应用是必不可少的。凡是注日期的引用文件,仅注日期的版本适用于本文

件。凡是不注日期的引用文件,其最新版本(包括所有的修改单)适用于本文件。

GB/T30989 高通量基因测序技术规程

3 术语和定义及缩略语

3.1 术语和定义

GB/T30989界定的以及下列术语和定义适用于本文件。

3.1.1
高通量基因测序结果 high-throughputgenesequencingresult
测序仪器所产生的数据结果,又称为测序结果。

3.1.2
测序平均长度 averagereadlengthofsequencing
测序仪器单次测序能达到的平均读长。
注:通常以碱基数表示。

3.1.3
测序通量 sequencingthroughput
测序仪器单次测序可获得的序列数量。
注:通常以序列数(Reads)表示。

3.1.4
碱基测序准确率 sequencingaccuracy
对已知序列的参考品进行测序,经过碱基识别后比对到已知序列上,统计比对正确的碱基数占测序

获得的总碱基数比例。

3.1.5
聚合酶法测序 sequencingbysynthesis
基于碱基互补原理,在聚合酶参与下的基因测序方法。

3.1.6
连接酶法测序 sequencingbyligation
基于碱基互补原理,在连接酶参与下的基因测序方法。
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